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ENCODE cCREs

EPDnew v6
EPDnew NC v1

K4me3 facial 10
K4me3 facial 10
K4me3 facial 11
K4me3 facial 11
K4me3 facial 12
K4me3 facial 12
K4me3 facial 13
K4me3 facial 13
K4me3 facial 14
K4me3 facial 14
K4me3 facial 15
K4me3 facial 15
K4me3 forebrn 10
K4me3 forebrn 10
K4me3 forebrn 11
K4me3 forebrn 11
K4me3 forebrn 12
K4me3 forebrn 12
K4me3 forebrn 13
K4me3 forebrn 13
K4me3 forebrn 14
K4me3 forebrn 14
K4me3 forebrn 15
K4me3 forebrn 16
K4me3 forebrn 16
K4me3 forebrn PO
K4me3 forebrn PO
K4me3 heart 10
K4me3 heart 10 |
K4me3 heart 11
K4me3 heart 11 |
K4me3 heart 12
K4me3 heart 12 |
K4me3 heart 13
K4me3 heart 13 |
K4me3 heart 14
K4me3 heart 14 |
K4me3 heart 15
K4me3 heart 15 |
K4me3 heart 16 |
K4me3 heart 16 |
K4me3 heart PO
K4me3 heart PO |
K4me3 hindbrn 10
K4me3 hindbrn 10
K4me3 hindbrn 11
K4me3 hindbrn 11
K4me3 hindbrn 12
K4me3 hindbrn 12
K4me3 hindbrn 13
K4me3 hindbrn 13
K4me3 hindbrn 14
K4me3 hindbrn 14
K4me3 hindbrn 15
K4me3 hindbrn 15
K4me3 hindbrn 16
K4me3 hindbrn 16
K4me3 hindbrn PO
K4me3 hindbrn PO
K4me3 intestn 14
K4me3 intestn 14
K4me3 intestn 15
K4me3 intestn 15
K4me3 intestn 16
K4me3 intestn 16
K4me3 intestn PO
K4me3 intestn PO
K4me3 kidney 14
K4me3 kidney 14
K4me3 kidney 15
K4me3 kidney 15
K4me3 kidney 16
K4me3 kidney 16
K4me3 kidney PO
K4me3 kidney PO
K4me3 limb 10
K4me3 limb 10
K4me3 limb 11
K4me3 limb 11
K4me3 limb 12
K4me3 limb 12
K4me3 limb 13
K4me3 limb 13
K4me3 limb 14
K4me3 limb 14
K4me3 limb 15
K4me3 limb 15
K4me3 liver 11
K4me3 liver 11
K4me3 liver 12
K4me3 liver 12
K4me3 liver 13
K4me3 liver 13
K4me3 liver 14
K4me3 liver 14
K4me3 liver 15
K4me3 liver 15
K4me3 liver 16
K4me3 liver 16
K4me3 liver PO
K4me3 liver PO
K4me3 luna 14
K4me3 luna 14
K4me3 lunag 15
K4me3 lunag 15
K4me3 luna 16
K4me3 luna 16
K4me3 lung PO
K4me3 lung PO
K4me3 midbrn 10
K4me3 midbrn 10
K4me3 midbrn 11
K4me3 midbrn 11
K4me3 midbrn 12
K4me3 midbrn 12
K4me3 midbrn 13
K4me3 midbrn 13
K4me3 midbrn 14
K4me3 midbrn 14
K4me3 midbrn 15
K4me3 midbrn 15
K4me3 midbrn 16
K4me3 midbrn 16
K4me3 midbrn PO
K4me3 midbrn PO
K4me3 neural 11
K4me3 neural 11
K4me3 neural 12
K4me3 neural 12
K4me3 neural 13
K4me3 neural 13
K4me3 neural 14
K4me3 neural 14
K4me3 neural 15
K4me3 neural 15
K4me3 stomach 14
K4me3 stomach 14
K4me3 stomach 15
K4me3 stomach 15
K4me3 stomach 16
K4me3 stomach 16
K4me3 stomach PO
K4me3 stomach PO

Histone modifications in embrvonic tissue (8 marks. 12 tissues, 8 aaes) from ChIP-sea bv ENCODE 3 (UCSD/Ren)

ENCODE Candidate Cis-ReguIatcnry Elements (cCRESs) combined from all cell types (2 items filtered out)
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