Scale
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\GGGGCACGGTC/1/0/46 ]
3CCCCTGCCACG/1/0/46 §
AGACCCCCTACA/1/0/31
CCCCCTACAGCC/1/0/36
CCCCTACAGCCT/1/0/52
GTAGGGGGTCTA/1/0/58
;CTACAGCCTGAT/1/0/48
3TGACGGGGGAT/1/0/37
3GTGACGGGGGA/1/0/54
CACCTGTAGGTC/1/0/32
“AGGTGACGGGG/1/0/32
A\CAGGTGACGGG/1/0/52
AGACCTACAGGT/1/0/41
CACGAGAAGACC/1/0/34
3GCCACGAGAAG/1/0/13
CGTCCCAGAACG/1/0/22
CCCAGAACGGAG/1/0/19
GAACGGAGCCAC/1/0/51
CAAAAGCGTGAC/1/0/35
AAGCGTGACCCC/1/0/33
CCCCCAAGGGTA/1/0/26
CCCCAAGGGTAG/1/0/39
\GGGCGGAGCAT/1/0/82
CAAGGGATGGCC/1/0/46
ACGCAAGGGATG/1/0/25
GACGCAAGGGAT/1/0/18
ACCCGAGGACGC/1/0/25
SGGGTGGTAGGC/1/0/12
CCACCCGAGGAC/1/0/24
ACCACCCGAGGA/1/0/28
CCTACCACCCGA/1/0/29
ACCCCTCTTGGC/1/0/88
AGGGGTGTGCCT/1/0/88
ATTAGGTGGGGC/1/0/14
AGAGAGGGTGTC/1/0/29
3ATAGAGAGGGTG/1/0/6
SGATAGAGAGGGT/1/0/8
CGATAGAGAGGG/1/0/10
AACGATAGAGAGG/1/0/5
GAACGATAGAGA/1/0/12
CCGAACGATAGAG/1/0/9
CCCCGAACGATAG/1/0/6
AGCGATGGAGAG/1/0/36
TGAGCGATGGAG/1/0/21
GACTGAGCGATG/1/0/23
[GAGAGGGCGAC/1/0/55
CAGCATGAGAGG/1/0/58
ACACAGCATGAG/1/0/48
AACACAGCATGA/1/0/63
CGAACACAGCAT/1/0/49
3ACGAGGGGCC/1/0/110
GACGGAACCCAG/1/0/25
CGAGACGGAACC/1/0/17
>AGGCTGCGCGG/1/0/48
GCAGCCTGAACT/1/0/26
CGCGCAGCCTGA/1/0/55
iCGGCCCGCGCA/1/0/57
CGGACTCACGTA/1/0/18
ACTCACGTAGAG/1/0/11
GGGAATCACGGA/1/0/14
AGTCGCCGGCTT/1/0/22
GGCGACTGGCTT/1/0/22
CGCCGGCTTGAA/1/0/14
3CCGGCGACTGG/1/0/18
FCAAGCCGGCGAC/1/0/9
CTTGAAGAGTGG/1/0/14
GACCGTGGACTT/1/0/63
AGGACCGTGGAC/1/0/47
GGTCCTCCTGAC/1/0/47
CCTCCTGACGAA/1/0/15
TCAGGAGGACCGT/1/0/7
GGAGTTCGTCAG/1/0/57
CCTGGAGTTCGT/1/0/23
CCAGGTCCCCGG/1/0/32
GGACCTGGAGTT/1/0/31
3GTCCCCGGCGC/1/0/51
GGGACCTGGAGT/1/0/51
iGGCAGGCGCCG/1/0/35
CTGCCCCATAGG/1/0/35
‘GGGGCAGGCGC/1/0/56
3CCCCATAGGGG/1/0/56
GAAGCACCCTAG/1/0/31
AGAAGCACCCTA/1/0/30
GTTTAGGGAGTA/1/0/27
GCAGTTTAGGGA/1/0/81
AGTCCAGCGCAA/1/0/43
CCAGCGCAATGA/1/0/68
GCGCAATGAAGA/1/0/54
CCTCTAGGGAGT/1/0/52
JAGAAATATTTGG/1/0/59
iICTGCGAGAAATA/1/0/27
CAGCTGCGAGAA/1/0/25
CGGCAGCTGCGA/1/0/33
,CGACTCCTTGG/1/0/100
GTCGGCAGCTG/1/0/100
3GAGTCGGCAGC/1/0/19
AAATCGGACCGCT/1/0/8
CGGACCGCTCCA/1/0/10
3ACCGCTCCAGGC/1/0/7
GAGCGGTCCGATT/1/0/7
\CGGGAGCCAGG/1/0/77
\ACGGGAGCCAG/1/0/57
GGGAATCCTGTA/1/0/23
CCCCGCATGCCG/1/0/16
GCGGGGAATCCT/1/0/16
CGCATGCCGGCC/1/0/12
CATGCGGGGAAT/1/0/12
3GCATGCGGGGA/1/0/32
ATGCCGGCCGCA/1/0/33
3CCGGCATGCGG/1/0/18
3CCGGCCGCACT/1/0/18
3TGCGGCCGGCA/1/0/25
\GTGCGGCCGGC/1/0/15
AAAGTGCGGCCG/1/0/12
AAAAGTGCGGCC/1/0/27
:CAAATGCTTCGG/1/0/46
ATGCAGCACCGG/1/0/50
CTGCATGGGGGT/1/0/50
CCCGGTGCTGCA/1/0/16
CCGGGACGACTT/1/0/22
GTCCCGGTGCTG/1/0/15
TCGTCCCGGTGCT/1/0/7
GTCGTCCCGGTG/1/0/18
TGGTAGGTATGG/1/0/38
GTGGTAGGTATG/1/0/37
AGTGTGGTAGGT/1/0/30
CGAGTGTGGTAG/1/0/36
AAGGTACGAGTG/1/0/60
GAAGGTACGAGT/1/0/49
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OMIM Allelic Variant Phenotypes
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Simple Nucleotide Polymorphisms (dbSNP 151) Found in >= 1% of Samples
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Gene Expression in 54 tissues from GTEx RNA-seq of 17382 samples, 948 donors (V8, Aug 2019)
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ENCODE cCREs
Layered H3K27Ac

ENCODE Candidate Cis-Regulatory Elements (cCRES) combined from all cell types

H3K27Ac Mark (Often Found Near Regulatory Elements) on 7 cell lines from ENCODE
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Repeating Elements by RepeatMasker



